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1 Baggrund

I henhold til den kontrakt Miljgstyrelsen har indgaet med det videnskabelige
konsortium mellem Naturhistorisk Museum i Aarhus (NHMA) og DCE - Na-
tionalt Center for Milje og Energi ved Aarhus Universitet om overvagning af
ulv i Danmark, skal konsortiet udarbejde en kvartalsvis aktivitets- og resultat-
rapport.

I dette notat gives en kort status pa afrapportering af aktiviteter og resultater
under den nationale overvagning af ulv i Danmark under Miljestyrelsen i pe-
rioden 1. oktober-31. december 2020.



2 Materialer og metoder

2.1 Datakrav og verifikationsprocedurer

Hver gang et muligt ulvefund registreres, valideres det i henhold til SCALP-
kriterierne, der gor det muligt pé en standardiseret méde at klassificere fund
i henhold til den underliggende dokumentation (Reinhardt m.fl. 2015).

De anvendte kategorier omfatter kort beskrevet:

o (1 for sikker forekomst, der er baseret pa konkrete beviser (ex. gode bille-
der, DNA-spor, telemetrisporing, indfangede eller dede dyr),

e (2 for bekraeftet observation baseret pa indirekte tegn (ex. sporforleb),

e (C3a for ubekreeftede observationer, der ikke imgdekommer standarderne
for C1 eller C2, men som efter alt at demme omhandler ulv og derfor reg-
nes som sandsynlig forekomst,

e (3D for ubekraeftede observationer, der regnes som mulige, da der godt
kan veere tale om ulv, men hvor hund eller andet sterre rovdyr ikke kan
udelukkes, og

e (C3c nér der formentlig er tale om hund eller lignende, men hvor ulv ikke
kan udelukkes.

For mere udtemmende beskrivelse af SCALP-kriterierne henvises til www.ul-
veatlas.dk og Sunde & Olsen (2018).

2.2 DNA-spor og DNA-analyser til arts- og individniveau

DNA-spor oprenses typisk fra veev, hér, ekskrementer, urin eller blodspor fra
ulv eller spytprover fra nyligt nedlagt bytte, hvor ulv misteenkes for at have
dreebt dyret (typisk husdyr og hjortevildt). Prever indsamles af Naturstyrel-
sen pa vegne af Miljestyrelsen i forbindelse med angreb pa husdyr, mens gv-
rige prever som ekskrementer, har, urin m.m. indsamles af de involverede i
den nationale ulveovervigning, herunder frivillige privatpersoner.

For en beskrivelse af de genetiske metodevalg og fremgangsmader henvises
til Thomsen m.fl. (2020).

I Danmark er der til dato registreret 27 forskellige ulveindivider med kendt
genotype: 14 er indvandret fra Tyskland og 13 er danskfedte (Tabel 1; Olsen
m.fl. 2020). Her er det helt konkret deres genetiske profiler, der har gjort det
muligt, at kortleegge deres familicere tilhersforhold i den centraleuropeeiske
lavlandsbestand, og for de 14 voksne ulveindividers vedkommende, at folge
dem pé deres vandring fra Tyskland til Danmark og tilsvarende folge syv af
de danskfadte ulvehvalpes vandring fra deres fodested til Tyskland. Safremt
en ulv forlader Danmark, kan registrerede fund syd for greensen fortsat folges
i det Centraleuropeeiske ulveregister.

2.3 Kortleegning af individuelle ulves oprindelse, indvan-
dringshistorier og optrceden i Danmark

Forekomsthistorie for de ulve, som ud fra deres DNA-profil kan identificeres
til individ, kortleegges ved at sammenholde alle fund for det pageeldende in-
divid i det Centraleuropeeiske ulveregister.



I forbindelse med sammenstykningen af individers forekomst, er der i tilleeg
til sikker evidens for forekomst, i form af fastslaet DN A-profil ogsa anvendt
sammenfaldende sikre (C1), bekreeftede (C2), sandsynlige (C3a) og mulige
(C3b) fund uden individidentifikation, men som med overvejende sandsyn-
lighed drejede sig om det samme individ.

Tabel 1. Ulveindivider med kendt genotype registreret i Danmark i perioden 2012-2021 (frem til notatets publiceringsdato). Ken
fremgar af den unikke individkode i form af f (hun) eller m (han). Minimum forekomstperiode angivet med dato for henholdsvis
farste og seneste sikre genetiske fund i henholdsvis Tyskland (D) og Danmark (DK). Fedested angives enten med land safremt
det kendes eller Centraleuropa for de individer, hvor oprindelse ikke er underbygget af fund af den samme genotype fra andre
lande, men hvor individets haplotype er almindelig i Centraleuropa og genotype bestar af alleler, som er forenelige med den
centraleuropaeiske populations genetiske sammensaetning. Aktuel status: levende’ (observeret i live inden for seks maneder for
indeveerende kvartals begyndelse (dvs. efter 1. april 2020) og 'ukendt’ (ikke set i mere end seks maneder fgr indevaerende kvar-
tals begyndelse). Individer, som ikke har veeret observeret i mindst 12 maneder (fgr indevaerende kvartals begyndelse) og med
status som ukendt, formodes at vaere dgde (*). Da denne vurdering ogsé baserer sig pa observationer, som ikke er baseret pa
genotype-fund, kan individer veere anfert som levende selv om der ikke er angivet genotypefund inden for de seneste seks ma-

neder for indeveerende kvartals begyndelse.

Individ Tyskland Danmark

Immigranter Forste fund Seneste fund Forste fund Seneste fund Fodested Status

GW051m 01-06-2009  13-07-2012 16-11-2012  16-11-2012 Tyskland Ded, naturlig arsag i DK
GW259 20-05-2014  20-05-2014 12-07-2015  12-07-2015 Centraleuropa Ukendt, sidst set i DK*
GW373m 18-02-2015  14-04-2015 24-07-2015  12-03-2017 Tyskland Ukendt, sidst set i DK*
GWA473m - - 18-02-2013  31-07-2014 Tyskland Ukendt, sidst set i DK*
GW491m 20-03-2016  20-03-2016 22-05-2017  25-03-2018 Tyskland Ukendt, sidst set i DK*
GWe675f - - 26-11-2016  09-06-2017 Tyskland Ukendt, sidst set i DK*
GW781m 05-04-2017  23-10-2017 23-11-2017  01-08-2020 Tyskland Levende, senest set i DK
GW1101m  02-11-2018 07-11-2018 28-11-2018  28-12-2019 Centraleuropa Ukendt, sidst set i DK*
GW1156m  20-10-2018  18-05-2019 05-06-2019  09-09-2019 Tyskland Ukendt, sidst set i DK*
GW1169m  25-01-2019  09-04-2019 23-05-2019  03-06-2019 Tyskland Ukendt, sidst set i DK*
GW1430m  09-07-2019  30-12-2019 05-01-2020  11-01-2021 Tyskland Levende, senest set i DK
GW1629m 23-04-2020  18-05-2020 23-05-2020  14-11-2020 Centraleuropa Levende, senest set i DK
GW1700f 25-04-2020 26-11-2020 03-10-2020  03-11-2020 Tyskland Levende, senest seti D
GW1840m - - 13-05-2020  16-11-2020 Centraleuropa Levende, senest set i DK
Danskfedte Forste fund Seneste fund Forste fund Seneste fund Fodested Status

GW900m 12-01-2019  25-03-2019 19-11-2017  22-12-2018 Ulfborg-reviret, DK Dgd, pakert og draebt i D
GW923f - - 20-10-2017  16-04-2018 Ulfborg-reviret, DK Dgd, skudt og dreebt i DK
GW924m 08-07-2018  06-01-2020 19-11-2017  19-04-2018 Ulfborg-reviret, DK Dgd, pakert og draebt i D
GW930f 08-05-2018  13-05-2018 05-02-2018  16-11-2020 Ulfborg-reviret, DK Levende, senest set i DK
GW931f 12-05-2018  12-05-2018 20-02-2018  25-03-2018 Ulfborg-reviret, DK Dgad, pakert og dreebt i D
GW932m 06-05-2018  27-08-2018 12-08-2017  02-05-2018 Ulfborg-reviret, DK Ukendt, sidst set i D*
GW1238m - - 20-10-2017  02-12-2017 Ulfborg-reviret, DK Ukendt, sidst set i DK*
GW1434f - - 20-09-2019  22-11-2020 Ulfborg-reviret, DK Levende, senest set i DK
GW1468m  22-02-2020 04-03-2020 11-10-2019  31-08-2020 Ulfborg-reviret, DK Levende, senest set i DK
GW1469m - - 06-10-2019  30-12-2020 Ulfborg-reviret, DK Levende, senest set i DK
GW1470f - - 11-10-2019  26-11-2019 Ulfborg-reviret, DK Ukendt, senest set i DK*
GW1535f - - 23-11-2019  14-05-2020 Ulfborg-reviret, DK Levende, senest set i DK
GW1536m 02-07-2020 11-11-2020 21-11-2019  10-06-2020 Ulfborg-reviret, DK Levende, senest seti D

Note: Ud fra den tidsmaessige og geografiske fordeling af sikre ulvefund fra 2013 og 2014 kan det konstateres, at der har veeret
mindst ét individ mere end de 14 immigranter, der fremgar af tabellen. Dertil vides, at Ulfborgparret i foraret 2017 fik et kuld pa

minimum otte hvalpe, hvoraf syv (fire hanner og tre hunner) kendes ud fra deres DNA-profiler, mens det ikke lykkedes at fa en

genotype pa den ottende hvalp, der sidst er set i Danmark og regnes som forsvundet og ded.



3 Resultater

3.1 DNA-analyser pd ekskrementpraver

4. kvartal er 40 ekskrementpreover, som formodes at stamme fra danske ulve,
blevet analyseret til arts- og haplotypeniveau ud fra mtDNA-markerer. Disse
analyser viste, at 36 prever indeholdt DNA fra ulv, mens én ikke indeholdt
brugbare DNA-spor, én stammede fra reev (Vulpes vulpes) og to stammede fra
hund (Canis lupus familiaris) (Bilag 1). Dette arbejde er udfert pa Institut for
Biologi, Aarhus Universitet.

Alle 36 sikre ulveprover er blevet forsggt fuldt analyseret i forhold til en kens-
og individbestemmelse (Bilag 1).

3.2 DNA-anadlyser pd spytprever fra nedlagt hjortevildt

I forbindelse med angreb pa et krondyr 18. december 2020 i Hovborg-reviret
i det sydlige Midtjylland, hvor det var muligt at udtage en frisk spytprove,
har en analyse undersggt om der kunne findes DNA-spor fra ulv. Dette ar-
bejde er udfert pa Institut for Biologi, Aarhus Universitet.

Resultatet af analysen viste, at der blev fundet DNA-spor fra ulv i spytpreven
(UV1120) om end det ikke var muligt at foretage en individbestemmelse (Bi-
lag 1).

Tabel 2. Oversigt med resultater af DNA-analyser pa indsendte spytprgver fra nedlagte husdyr i perioden 1. oktober-31. decem-
ber 2020 (se Bilag 2 for resultatet af de enkelte prgver). Dette arbejde er udfert pa Senckenberg Research Institute i Tyskland.

Resultat Far Lam Kvie Gris Pony Total
Art kan ikke bestemmes 6 - - 1 - 7
DNA fra dyr tilhgrende hundefamilien (naermere analyse ikke mulig) - - - 1 - 1
DNA ikke fundet 6 - - - - 6
Guldsjakal (Canis aureus) - - - - - -
DNA fra guldsjakal (ingen videre analyse) - - - - - -
Hund (Canis familiaris) - - - -

DNA fra hund (ingen videre analyse) - - - -

Ulv (Canis lupus) 17 - - - - 17
DNA fra ulv (kgns- og individbestemmelse ikke mulig) 9 - - - -

DNA fra ulv (kens- og individbestemmelse mulig) 8 - - - -

Total 25 - - 1 - 26

3.3 DNA-andlyser pd spytprever fra nedlagte husdyr

I forbindelse med angreb p& husdyr har Miljestyrelsen gnsket at fa be- eller
afkreeftet, om der i de konkrete tilfeelde kan findes DNA-spor fra ulv. I de
tilfeelde, hvor der kan konstateres DNA fra ulv, er der i tilleeg til artsbestem-
melsen gnsket identifikation til individ og ken, sdfremt det er muligt. Arts- og
individbestemmelsen pa baggrund af spytprever fra nedlagte husdyr er ud-
fort pa Senckenberg Research Institute i Tyskland.

I materialet fra perioden 1. oktober-31. december 2020 indgér 26 spytprover
udtaget fra bidmeerker pa far og gris i Jylland (Tabel 2 & Bilag 2).



3.4 DNA-analyser pd hdar indsamlet efter pakersel

I forbindelse med en péakersel af en mulig ulv om morgenen 13. november
2020 i Vestjylland har Miljostyrelsen onsket at f& be- eller afkreeftet, om der i
det konkrete tilfeelde kunne findes DNA-spor fra ulv i har indsamlet pa bilens
kofanger. Dette arbejde er udfert pa Senckenberg Research Institute i Tysk-
land.

Resultatet af analysen viste, at der blev fundet DNA-spor fra hund i preverne
(UV1099 og UV1138) (Bilag 2).

Tabel 3. Sikre (C1), bekraeftede (C2), sandsynlige (C3a) og mulige (C3b) fund af ulv i Danmark i perioden 2017-2020, opdelt
efter kvartal og hvorvidt fundene er gjort uden for eller inden for de aktuelle ulvezoner i henholdsvis Vestjylland og det centrale

Midtjylland. Der kan forekomme opdatering af tal i forhold til hvad, der fremgér af statusrapporter i tidligere kvartaler, da der kan
forekomme fund med ukomplet dokumentation, der farst bliver indfart med forsinkelse i databasen.

Inden for de aktuelle ulvezoner Resten af landet lalt
c1 C2 C3a C3b Total C1 C2 C3a C3b Total
2017 126 7 42 113 288 11 1 12 40 64 352
Januar-Marts 8 1 7 11 27 4 1 5 21 31 58
April-Juni 9 4 3 18 34 0 0 1 40
Juli-September 73 2 16 34 125 0 0 0 128
Oktober-December 36 0 16 50 102 7 0 6 11 24 126
2018 143 16 67 116 342 33 1 16 63 113 455
Januar-Marts 76 3 23 50 152 11 0 11 19 41 193
April-Juni 28 6 7 21 62 14 0 23 41 103
Juli-September 20 3 10 23 56 6 0 12 18 74
Oktober-December 19 4 27 22 72 2 1 1 9 13 85
2019 334 44 148 203 729 37 5 28 84 154 883
Januar-Marts 41 18 26 35 120 1 1 5 16 23 143
April-Juni 65 10 34 51 160 18 1 14 39 72 232
Juli-September 100 6 37 35 178 14 1 17 37 215
Oktober-December 128 10 51 82 271 4 2 12 22 293
2020 228 75 113 146 562 113 21 40 125 299 861
Januar-Marts 43 38 24 50 155 23 6 6 37 72 227
April-Juni 133 27 67 52 279 32 6 8 32 78 357
Juli-September 27 1 14 19 61 22 4 11 31 68 129
Oktober-December 25 9 8 25 67 38 5 15 23 81 148
lalt 831 142 370 578 1921 196 28 96 310 630 2551

3.5 Aktiv og passiv overvagning

Fra 1. oktober-31. december 2020 er i alt 148 fund af ulv eller formodet ulv
blevet tilfgjet i den nationale database (Tabel 3 & Bilag 3). Fundene er resulta-
tet af den aktive monitering med brug af vildtkameraer, registrering af spor-
forleb, eftersegning efter DNA-spor i form af har, ekskrementer, urin, blod-
spor og spytprover fra nyligt nedlagt bytte i kombination med den passive
monitering med registrering af oplysninger fra offentligheden og netvaeerket
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Figur 1. Geografisk fordeling af
sikre og bekraeftede (C1 og C2:
Rad), sandsynlige (C3a: Orange)
og mulige (C3b: Gul) fund af ulv i
Danmark i perioden 1. oktober-
31. december 2020.

af frivillige privatpersoner. De 148 fund omhandler 61 sikre (C1), 14 bekreef-
tede (C2), 23 sandsynlige (C3a), og 50 mulige (C3b) fund (Tabel 3 & Fig. 1).
Derudover foreligger endnu nogle fund fra samme periode, men som endnu
ikke er indfert i databasen, da dokumentationen endnu ikke er komplet. 47 %
(69) af fundene af ulv eller formodet ulv stammer fra Ulfborg-reviret i den
Vestjyske ulvezone (Tabel 3 & Bilag 3).

Som supplement til den passive overvagning er der i den aktive overvdgning
gjort brug af netveerket af frivillige privatpersoner, der har besggt flere finde-
steder, kort efter en iagttagelse er gjort, med henblik pa at bekreaefte stedet og
forsege at supplere en iagttagelse med registreringer af stotteinformationer.
Besigtigelser med standardiseret registrering af fx sporforleb er med til at va-
liditeten af et fund kan oges og det dermed kan klassificeres med en bedre
SCALP-veerdi.

1. oktober-31. december 2020 P




3.6 Identificerede enkeltindivider

Individer angivet med bogstavet ”“m” i individkoden er hanner, individer an-
givet med ”“f” er hunner.

Immigranter
GW781m

Fra 4. kvartal foreligger i alt tre fund af ulv eller formodet ulv i Rabjerg-reviret
i Nordjylland. De omhandler to bekreeftede (C2) og ét muligt (C3b) fund (Fig.
1). Fundenes placering i forhold til tidligere fund i det nordlige Vendsyssel i
de forudgaende kvartaler giver anledning til at konkludere, at de omhandler
den nordjyske hanulv GW781m, der er revirheevdende og har opholdt sig i
regionen siden november 2017 (Bilag 1, Olsen m.fl. 2020).

GW1430m

Fra 4. kvartal foreligger i alt 15 fund af ulv eller formodet ulv i Klosterhede-
reviret i Vestjylland. De omhandler elleve sikre (C1), ét sandsynligt (C3a), og
tre mulige (C3b) fund (Fig. 1). Baseret pa tidligere fund i Klosterhede-reviret
omhandler de sandsynligvis hanulven GW1430m, der er revirheevdende og
har opholdt sig i omradet siden februar 2020 (Bilag 1, Bilag 2, Olsen m.flL.
2020).

GW1629m

Fra 4. kvartal foreligger i alt 27 fund af ulv eller formodet ulv i Hovborg-revi-
ret i det sydlige Midtjylland. De omhandler 13 sikre (C1), to bekreeftede (C2),
ni sandsynlige (C3a), og tre mulige (C3b) fund (Fig. 1). Ud fra spytprever fra
nedlagt hjortevildt og ekskrementprgver er to forskellige hanulve identifice-
retireviret: GW1629m og GW1469m. Forstneevnte er indvandret fra Tyskland
og registreret i Danmark for forste gang neer Brens i Sydjylland den 23. maj
2020 og derneest i Hovborg-reviret den 7. august 2020, mens GW1469m forst
er registreret i Hovborg-reviret 30. december 2020 og vides at have opholdt
sig i fodeterritoriet i Vestjylland frem til i hvert fald 15. august 2020. Set i dette
lys, ma det betegnes som plausibelt, at det er GW1629m, der har opholdt sig i
Hovborg-reviret siden 28. maj, hvor en ulv for forste gang blev fotograferet i
omradet (Bilag 1, Olsen m.fl. 2020).

GW1700f

Fra 4. kvartal foreligger i alt 16 fund af ulv eller formodet ulv i Rens-reviret i
Senderjylland. De omhandler ni sikre (C1) og syv mulige (C3b) fund (Fig. 1).
Ud fra spytprover fra nedlagte husdyr er ulven identificeret som hunulven
GW1700f (Bilag 2). Den er indvandret fra Tyskland, hvor den blev fundet flere
gange pa dens vej op igennem Slesvig-Holsten fra april til juni 2020. Det forste
formodede danske fund af denne ulv blev gjort lige nord for greensen den 10.
juni 2020, hvor en ulv for forste gang i lang tid blev fotograferet i omradet. Ud
fra DNA-spor kan det ses, at den i hvert fald frem til udgangen af november
2020 har vandret frem og tilbage over greensen. Seneste sikre fund er gjort syd
for greensen 26. november 2020. Ulvens aktuelle opholdssted er usikkert, men
formodes at veere i Danmark (Bilag 2, Olsen m.fl. 2020).
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Danskfadte ulve
GW1434f

Fra 4. kvartal foreligger i alt tre fund af ulv eller formodet ulv i Skjern-reviret
i Vestjylland. De omhandler ét sikkert (C1) og to sandsynlige (C3a) fund (Fig.
1). Baseret pa tidligere fund i Skjern-reviret omhandler de sandsynligvis alle
hunulven GW1434f, der er fodti 2019 i Ulfborg-reviret, hvor den er registreret
frem til 11. januar 2020. Herefter udvandrede den og etablerede sig i Skjern-
reviret, hvor den siden 25. januar 2020 har opholdt sig og er blevet identifice-
ret ud fra ekskrementprgver og spytprever fra nedlagt hjortevildt (Bilag 1,
Olsen m.fl. 2020).

GW1468m

Fra4. kvartal foreligger i alt syv fund af ulv eller formodet ulv i Oksbegl-reviret
i Sydvestjylland. De omhandler ét bekraeftet (C2) og seks mulige (C3b) fund
(Fig. 1). Baseret pa tidligere fund i Oksbgl-reviret omhandler de sandsynligvis
hanulven GW1468m, der er fodt i 2019 i Ulfborg-reviret, hvor den registreret
frem til 25. januar 2020. Herefter udvandrede den til Tyskland, hvor den blev
fundet forste gang den 22. februar 2020 lige syd for graensen og fa dage senere
lige nord for Elben. Herfra vendte den tilsyneladende om og vandrede i marts
retur mod nord, hvor dens DNA blev fundet pa et nedlagt far sydvest for
Ribe. I april og maj var den tilbage i Ulfborg-reviret inden den igen udvan-
drede og slog sig ned i Oksbgl-reviret i Sydvestjylland, hvor den siden 29. maj
har opholdt sig og er blevet identificeret ud fra ekskrementpregver (Bilag 1,
Olsen m.fl. 2020).

GW1469m

Hanulven GW1469m, der er fadt i 2019 i Ulfborg-reviret, er ud over en enkelt
afstikker i marts 2020, hvor den kort tid besggte Klosterhede-reviret, registre-
retifodeterritoriet frem til 13. august 2020. Herefter er den identificeret ud fra

to ekskrementprgver fundet den 30. december 2020 i Hovborg-reviret, hvor
hanulven GW1629m har opholdt siden 28. maj 2020 (Bilag 1, Olsen m.fl. 2020).

Da ulve er territoriale, vil det veere usandsynligt, at der i det samme omrade
vil optreede to ubeslegtede ulve af samme kon gennem leengere tid. Der er
derfor grund til at formode, at den ene af de to hanulve snart vil vandre vi-
dere.

GW1535f
Hunulven GW1535f, der er fodt i 2019 i Ulfborg-reviret, er senest registreret i
fodeterritoriet den 14. maj 2020 (Tabel 1).

GW1536m

Hanulven GW1536m, der er fedt i 2019 i Ulfborg-reviret, udvandrede i 2.
kvartal 2020 til Tyskland. Den er senest registreret i Slesvig-Holsten den 11.
november 2020 (Tabel 1).

3.7 lIdentificerede ulvepar

Ulfborgparret i Ulfborg-reviret

Hanulven GW1840m er identificeret gentagne gange ud fra DNA fundeti Ulf-
borg-reviret i perioden fra 13. maj 2020 til 16. november 2020. Den regnes som
indvandret fra Tyskland fer 13. maj 2020. Dens DNA-profil er ikke fundet for,



men stemmer overens med de markerer, som kendes i den centraleuropaeiske
lavlandsbestand. Den er altsa fodt i Centraleuropa, hgjst sandsynligt Tysk-
land eller det vestlige Polen. Ud fra dens adfeerd pa vildtkameraoptagelser
og den rumlige fordeling af DNA-spor, kan det konkluderes, at GW1840m nu
danner par med den kendte hunulv GW930f i Ulfborg-reviret. Hermed kan
det med overvejende sandsynlighed konkluderes, at hunulvens hidtidige
mage (GW1101m) er forsvundet. Det seneste DNA-fund af GW1101m stam-
mer fra 28. december 2019, hvilket tyder pa, at den er ded i ferste kvartal af
2020. DNA-spor fra GW930f er senest pavist 16. november 2020 (Bilag 1).

3.8 Observationsmenstre og rumlig fordeling af Ulfborg-
koblet

I 4. kvartal 2020, blev der i omradet omkring Ulfborg registreret 38 unikke C1,
C2 eller C3a-fund (dvs. fund som alle havde forskellig dato og georeference),
deekkende et areal pa 28 km? (100% minimum konveks polygon) (Tabel 4).

Tabel 4. Arealer (minimum-konveks-polygoner), deekkende forskellige procentdele af regi-
strerede ulvefund (C1-C3a) i Ulfborg-reviret i 2019-2020. De registrerede arealer for fund
(alle med forskellig dato og koordinat), er ikke ngdvendigvis identisk med ulvekoblets re-
elle aktivitetsomrade, da registreringen af fund ogsa beror pa registreringsindsatsen sa-
som hvor vildtkameraer er opsat, ekskrementprgver eftersggt eller husdyr er nedlagt.
Antal fund Areal (km?): Minimum konveks polygoner

Ar  Periode (C1-C3a) 100% 95% 75% 50%
2019 Januar-Marts 62 49 32 10 4,0
April-Juni 76 49 13 6,9 0,4
Juli-september 78 40 25 11 2,5
Oktober-December 148 64 24 17 12
Hele 2019 364 100 45 17 13
2020 Januar-Marts 94 154 63 14 3,8
April-Juni 179 107 32 15 23
Juli-september 34 64 23 12 5,4
Oktober-December 38 28 19 9,2 4.1
Hele 2020 345 228 46 19 4,5

3.9 Antal ulve i Danmarki 4. kvartal 2020

Det vurderes, at der i perioden 1. oktober-31. december 2020 har befundet sig
ni eller ti ulve i Danmark: Fem immigranter, samt fire eller fem danskfedte ulve.

Foruden det nye ulvepar (GW1840m og GW930f) i Ulfborg-reviret, drejer det
sig om fem tilsyneladende revirheevdende enlige ulve: GW781m i Rabjerg-
reviret i Nordjylland (indvandret i 2017), GW1430m i Klosterhede-reviret i
Vestjylland (indvandret ved arsskiftet 2019/2020), GW1434f i Skjern-reviret i
Vestjylland (danskfedt, 2019), GW1468m i Oksbel-reviret i Sydvestjylland
(danskfedt, 2019), og GW1629m i Hovborg-reviret i det sydlige Midtjylland
(indvandret i 2020). Til disse stationeere individer, skal formentlig leegges to
eller tre enlige strejfere: GW1700f (indvandret i 2020) der opholdt sig i Sen-
derjylland frem til udgangen af november 2020, GW1535f (danskfadt, 2019)
der sidst er fundet i Ulfborg-reviret i Vestjylland i maj 2020 og GW1469m
(danskfedt, 2019) der sidst er fundet i Hovborg-reviret i det sydlige Midtjyl-
land i december 2020.
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Bilag 1

6 Bilag

Resultater af DNA-analyser foretaget pa ekskrement (scat) og spytpraver (saliva) fra Danmark. Analyser foretages af Institut for Biologi, Aarhus Universitet. Artsanalyse (Art_mtDNA) og bestem-
melse af haplotype (mtDNA-varianter) baseres pa DNA fra cellens mitokondrier (mtDNA) og foretages med mindst én af to forskellige mtDNA-markgrer (generel pattedyr: H16498/L15995 og
specifik for hundefamilien: WDIloopH254/WDIloopL) i hver to gentagelser (replikater). Hvis minimum to analyser viser ulv, accepteres praven som vaerende fra ulv, med mindre de gvrige analyser
antyder andre rovdyr eller hund. Bestemmelse af individ og ken baseres pa DNA fra cellens kerne og foretages ved hjeelp af henholdsvis 13 autosomale mikrosatellit-markgrer og to kensmarke-
rer (X- og Y-kromosom), der anvendes i tre forskellige PCR-reaktioner (multiplex) foretaget i hver fire replikater per prave. Hvis minimum to ud af de fire analyser viser en trovaerdig og veldefine-

ret profil, vil den blive accepteret. n.a.: ikke tilgeengelig idet praven er forsggt analyser uden succes, og n.b.: ikke bestemt fordi prgven ikke indeholder tilstraekkeligt med DNA eller fordi der er
tale om en anden art end ulv. (?): bestemmelsen af ken og individ er usikker da flere markgrer mangler, men den mest sandsynlige individprofil angives. Analyser af DNA-sekvenser foretages i
Geneious version 10.2.2.

Resultat 1.svar 2.svar Landsdel Dato Prove ID Oprensning LabID Type Art_mtDNA Haplotype Kon Individ Info_KernDNA

DNA fra ulv (kens- og

individbestemmelse 20204. 2020 4. Vestjylland 04-04-2020 UV0984  1.oprensning WDKO0268 scat, Canis lupus lupus ~ HWO1 male GW1536m Hvalp af Ulfborg-

mulig) kvartal  kvartal DK parret

DNA fra ulv (kgns- og

individbestemmelse 2020 4 20204 yoqpiang 28042020 UV1006 1. oprensning WDK0269 SC2  Canis lupus lupus  HWO! male  Gwiaggm  valp afUlfborg-

mulig) kvartal  kvartal DK parret

DNA fra ulv (kens- og

individbestemmelse 2020 4. 2020 4.y, hiiiand 20-04-2020  UV009 1. oprensning WDK0270 %% Canis lupus lupus  HWO1 male Gwi1s3em  Hvalp af Ulfborg-

mulig) kvartal  kvartal DK parret

DNA fra ulv (kgns- og

individbestemmelse 5020 4. 20204\ hiviland  02-05-2020 UVA010 1. oprensning WDK0258 SC2%  Canis lupus lupus  HWO1 male Gwi1s3em  Hvalp af Ulfborg-

mulig) vartal  kvartal DK parret

DNA fra ulv (kens- og

individbestemmelse iOZO 4. 2020 4. Vestjylland 03-05-2020 UV1016 1. oprensning WDK0262 scat, Canis lupus lupus ~ HWO1 male GW1536m Hvalp af Ulfborg-

mulig) vartal  kvartal DK parret

DNA fra ulv (kens- og

individbestemmelse iOZO 4. 20204 Vestjylland 07-05-2020 UV1011 1. oprensning WDK0259 scat, Canis lupus lupus ~ HWO1 male GW1469m Hvalp af Ulfborg-

mulig) vartal  kvartal DK parret

DNA fra ulv (kgns- og

individbestemmelse  coo0 t 2920 % vestyland  07-05-2020 UV1017 1. oprensning WDK0263 32" Canis lupus lupus  HWO1 male Gwi1s3em  Hvab afUifborg-

mullg) varia varia parre

DNA fra ulv (kens- og

individbestemmelse §02£ ‘I" §02£ ‘I" Vestiyland ~ 07-05-2020 UV1018  1.oprensning WDK0264 2" Canis lupus lupus  HWO1 male GW1536m H"a'ptaf Ulfborg-

mulig) vartal  kvarta parre

DNA fra ulv (kgns- og

individbestemmelse iozg ‘I" iozg ‘I" Vestiyland ~ 08-05-2020 UV1012  1.oprensning WDK0260 2% Canis lupus lupus ~ HWO1 male GW1468m H"a'ptaf Ulfborg-

mulig) vartal  kvarta parre

DNA fra ulv (kens- og

individbestemmelse 2020 4. 2020 4./ hoiond 08-05-2020 UVA019 1. oprensning WDK0265 %% Canis lupus lupus  HWO1 male GWi14eom  Hvalp af Ulfborg-
kvartal  kvartal DK parret

mulig)
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DNA fra ulv (kens- og
individbestemmelse
ikke mulig)

DNA ikke fundet

DNA fra ulv (kens- og
individbestemmelse
mulig)

DNA fra ulv (kgns- og
individbestemmelse
mulig)

DNA fra ulv (kens- og
individbestemmelse
mulig)

DNA fra ulv (kens- og
individbestemmelse
mulig)

DNA fra ulv (kens- og
individbestemmelse
ikke mulig)

DNA fra ulv (kgns- og
individbestemmelse
ikke mulig)

DNA fra ulv (kens- og
individbestemmelse
mulig)

DNA fra ulv (kgns- og
individbestemmelse
mulig)

DNA fra ulv (kens- og
individbestemmelse
mulig)

DNA fra ulv (kens- og
individbestemmelse
mulig)

DNA fra ulv (kgns- og
individbestemmelse
ikke mulig)

DNA fra ulv (kens- og
individbestemmelse
mulig)

DNA fra ulv (kgns- og
individbestemmelse
mulig)

DNA fra ulv (kens- og
individbestemmelse
ikke mulig)

DNA fra ulv (kens- og
individbestemmelse
mulig)
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2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

2020 4.

kvartal

Vestjylland

Nordjylland

Vestjylland

Vestjylland

Vestjylland

Vestjylland

Vestjylland

Vestjylland

Vestjylland

Vestjylland

Vestjylland

Vestjylland

Vestjylland

Vestjylland

Vestjylland

Vestjylland

Vestjylland

10-05-2020

10-05-2020

11-05-2020

12-05-2020

13-05-2020

13-05-2020

13-05-2020

13-05-2020

14-05-2020

14-05-2020

14-05-2020

14-05-2020

14-05-2020

14-05-2020

14-05-2020

17-05-2020

17-05-2020

uv1028

uv1037

uv1013

uv1027

uv1020

uv1020

uv1021

uv1021

uv1029

uv1029

uv1030

uv1030

uv1031

uv1032

uv1033

uv1080

uv1081

. oprensning

. oprensning

. oprensning

. oprensning

. oprensning

. oprensning

. oprensning

. oprensning

. oprensning

. oprensning

. oprensning

. oprensning

. oprensning

. oprensning

. oprensning

. oprensning

. oprensning

WDKO0266

WDKO0267

WDK0261

WDK0248

WDK0234

WDK0238

WDKO0235

WDK0239

WDK0236

WDK0240

WDKO0237

WDK0241

WDK0242

WDK0243

WDK0244

WDKO0253

WDKO0254

scat,
DK

scat,
DK

scat,
DK

scat,
DK

scat,
DK

scat,
DK

scat,
DK

scat,
DK

scat,
DK

scat,
DK

scat,
DK

scat,
DK

scat,

Canis lupus lupus
NA

Canis lupus lupus

Canis lupus lupus

Canis lupus lupus

Canis lupus lupus

Canis lupus lupus

Canis lupus lupus

Canis lupus lupus

Canis lupus lupus

Canis lupus lupus

Canis lupus lupus

Canis lupus lupus

Canis lupus lupus

Canis lupus lupus

Canis lupus lupus

Canis lupus lupus

HWO1

NA

HWO1

HWO01

HWO1

HWO1

HWO1

HWO1

HWO01

HWO1

HWO1

HWO1

HWO1

HWO1

HWO01

HWO1

HWO1

n.b.

n.b.

male

male

male

male

n.b.

n.b.

male

male

male

male

n.b.

male

female

n.b.

male

n.b.

n.b.

GW1469m

GW1468m

GW1840m

GW1840m

n.b.

n.b.

GW1536m

GW1536m

GW1536m

GW1536m

n.b.

GW1840m

GW1535f

n.b.

GW1536m

n.b.

n.b.

Hvalp af Ulfborg-
parret

Hvalp af Ulfborg-
parret

Han indvandret fra
Tyskland

Han indvandret fra
Tyskland

n.b.

n.b.

Hvalp af Ulfborg-
parret

Hvalp af Ulfborg-
parret

Hvalp af Ulfborg-
parret

Hvalp af Ulfborg-
parret

n.b.

Han indvandret fra
Tyskland

Hvalp af Ulfborg-
parret

n.b.

Hvalp af Ulfborg-
parret



DNA fra ulv (

kens-og 5550 4.

individbestemmelse 20204. o ivlland  22-05-2020 UV1070 1. oprensning WDK0252 S8 Canis lupus lupus  HWO1 male Gw14egm  Hvalp af Ulfborg-
mulig) kvartal  kvartal DK parret

DNA fra reev (ingen vi- 2020 4. 2020 4. ) . scat,

dere analyse) kvartal  kvartal Vestjylland 12-07-2020 UV1083 . oprensning WDK0255 DK Vulpes vulpes NA n.b. n.b. n.b.

DNA fra ulv (kens- og .
individbestemmelse iOZO 4. 2020 4. Vestjylland 22-07-2020 UV1058 . oprensning WDK0250 scat, Canis lupus lupus ~ HWO1 male GW1840m Han indvandret fra
mulig) vartal  kvartal DK Tyskland

DNA fra ulv (kgns- og

individbestemmelse iOZO ‘It iOZO ‘It Vestjylland 22-07-2020 UV1059 . oprensning WDK0251 SDC;t’ Canis lupus lupus ~ HWO1 n.b. n.b. n.b.

ikke mulig) varta varta

DNA fra ulv (kens- og .
individbestemmelse  cooot 2020 % Nordjyland  01-08-2020 UV1053 1. oprensning WDK0249 2" Canis lupus lupus  HWO1 male Gwrgim  Hvalp afLibtheen-
mulig) varta varta parret

DNA fra ulv (kens- og

individbestemmelse io2o ‘I" §02o ‘I" Vestiyland ~ 06-09-2020 UV1085 1. oprensning WDK0256 2" Canis lupus lupus  HWO1 female  GWO30f Hvalp af Ulfborg-
mulig) varta varta parret

DNA fra ulv (kens- og

individbestemmelse 2020 4. 2020 4.y hoiond 22-09-2020  UV1086 1. oprensning WDK0257 %Y Canis lupus lupus  HWO1 n.b. nb. n.b.

ikke mulig) kvartal  kvartal DK

DNA fra hund (ingen vi-2020 4. 2020 4. . . scat, . o

dere analyse) kvartal  kvartal Vestjylland 20-10-2020 UV1092 .oprensning WDK0247 DK Canis lupus familiaris NA n.b. n.b. n.b.

DNA fra ulv (kens- og .

o 2020 4. 2020 4. . . scat, . Han indvandret fra
L:?Jll\ig?bestemmelse kvartal  kvartal Sydjylland 14-11-2020 UV1121 .oprensning WDKO0275 DK Canis lupus lupus ~ HWO1 male GW1629m Tyskland

DNA fra ulv (kgns- og

individbestemmelse 2020 4+ 20204 yoqhiang  16-11-2020 UV1096 1. oprensning WDK0245 SC2% Canis lupus lupus  HWO! female  GW930f Hvalp af Uifborg-
mulig) kvartal  kvartal DK parret

DNA fra ulv (kens- og .
individbestemmelse 5022 ‘I" 5022 ‘I" Vestiyland  16-11-2020 UV1097 1. oprensning WDK0246 2" Canis lupus lupus  HWO1 male GW1840m ?a”k:”dga”dret fra
mulig) vartal  kvarta ysklan

DNA fra ulv (kgns- og

individbestemmelse iozg ‘I" iozg ‘I" Vestiyland ~ 22-11-2020 UV1098 1. oprensning WDK0271 2% Canis lupus lupus  HWO1 female  GW1434f H"a'pt af Ulfborg-
mulig) vartal  kvarta parre

DNA fra ulv (kgns- og

individbestemmelse 2020 4. 20204 yohiiand 23112020 UV1101 1. oprensning WDK0272 SS2%  Canis lupus lupus  HWOT nb. nb. nb.

. ; kvartal  kvartal DK

ikke mulig)

DNA fra ulv (kens- og

individbestemmelse 20204. 2020 4. Vestjylland 24-11-2020 UV1102 .oprensning WDK0273 scat, Canis lupus lupus ~ HWO1 n.b. n.b. n.b.

ikke mulig) kvartal  kvartal DK

DNA fra hund (ingen vi- 2020 4. 2020 4. ) . scat, . o

dere analyse) kvartal  kvartal Sydjylland 25-11-2020 UV1122 . oprensning WDK0276 DK Canis lupus familiaris NA n.b. n.b. n.b.

DNA fra ulv (kens- og .

individbestemmelse 2020 4+ 20204 quqiang 18122020 UV1120 1. oprensning WDK0274 S2V@ Ganis iupus lupus  HWO! nb. nb. nb.

. ; kvartal  kvartal DK

ikke mulig)

DNA fra ulv (kens- og

individbestemmelse §02£ ‘I" 5022 ‘I" Sydilland  30-12:2020 UV1123 1. oprensning WDK0277 2 Canis lupus lupus  HWO1 male GW1469m H"a'pt af Ulfborg-
mullg) varia varia parre

DNA fra ulv (kgns- og

individbestemmelse | 2020 4. 20204 o piong 30-12-2020 UVA124 1. oprensning WDK0278 %% Canis lupus lupus  HWO1 n.b. n.b. n.b.

ikke mulig) kvartal  kvartal DK
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Bilag 2

Resultater af DNA-analyser foretaget pa indsendte spytprgver fra byttedyr og bidmaerker pa person i perioden 1. oktober-31. december 2020. | de tilfelde, hvor DNA-analysen ikke giver et
entydigt resultat, svarer det ikke altid til den afgarelse, der traeffes af Miljgstyrelsen om at udbetale kompensation for det nedlagte byttedyr. Endvidere er resultaterne heller ikke en komplet
oversigt med alle besigtigelser foretaget af Naturstyrelsen, da oversigten udelukkende indeholder DNA-svar til de besigtigelser, hvor angrebet er blevet vurderet egnet af Naturstyrelsen til at en
DNA-prgve kunne udtages. Analyser er udfert af Senckenberg Research Institute i Tyskland. Art_mtDNA baseres pa DNA fra cellens mitokondrier, og individ pad DNA fra cellens kerne. n.a.: ikke
tilgaengelig og n.b.: ikke bestemt. (?): bestemmelsen af kgn og individ er usikker da flere markgrer mangler, men den mest sandsynlige individprofil angives.

Haplo-
Resultat 1. svar 2. svar Landsdel Dato Prove IDKilde  Art_mtDNA ¢ P Info_mtDNA Kon Individ Info_KernDNA
ype
. . Individualisierung aufgrund
DNA fra ulv (kens- og 4. kvartal 4. kvartal Es konnte eine Mischsequenz einiger Ausfalle und Fuch-
individbestemmelse p p Senderjylland 03-10-2020 53/2020 Far Canis lupus ~ HWO01  weiterer Sdugetier-DNA Hun GW1700f ger Auste
; 2020 2020 - skontamination etwas
mulig) nachgewiesen werden ’
unsicher

DNA fra ulv (kgns- og 4 kvartal 4. kvartal Es konnte eine Mischsequenz leichte Kontamination vor-
individbestemmelse 2620 2620 Sgnderjylland 04-10-2020 52/2020 Far Canis lupus HWO01  weiterer Sdugetier-DNA Hun GW1700f handen; mégliche Fuchskon-
mulig) nachgewiesen werden tamination

. 4. kvartal 4. kvartal . . Es konnten Schaf-DNA-Spuren
DNA ikke fundet 2020 2020 Sgnderjylland 18-10-2020 55A/2020 Far n.a. nachgewiesen werden
DNA fra ulv (kens- og
individbestemmelse ‘2‘6;‘(’)‘3”3' ‘2‘6;‘63”3' Senderjylland 18-10-2020 55B/2020 Far Canis lupus ~ HWO1 Hun GW1700f
mulig)

. 4. kvartal 4. kvartal ) . Es konnte weitere Saugetier-
DNA ikke fundet 2020 2020 Sgnderjylland 18-10-2020 55C/2020Far n.a. DNA nachgewiesen werden
DNA fra ulv (kens- og 4. kvartal 4. kvartal Probenqualitat fur Individual-
individbestemmelse 2'020 2'020 Sgnderjylland 21-10-2020 57/2020 Far Canis lupus HWO01 Hun n.a. isierung nicht ausreichend;
ikke mulig) Allele passen zu GW1700f

. 4. kvartal 4. kvartal ) . Es konnte weitere Saugetier-
DNA ikke fundet 2020 2020 Sgnderjylland 27-10-2020 59A/2020 Far n.a. DNA nachgewiesen werden
DNA fra ulv (kens- og 4. kvartal 4. kvartal Es konnte eine Mischsequenz Probenqualitat fir Individual-
individbestemmelse 2620 2620 Sgnderjylland 27-10-2020 59B/2020 Far Canis lupus ~ HWO01  weiterer Sdugetier-DNA na. na. isierung nicht ausreichend;
ikke mulig) nachgewiesen werden Allele passen zu GW1700f
DNA fra ulv (kans- og 4. kvartal 4. kvartal Es konnte eine Mischsequenz leichte Kontamination vor-
individbestemmelse p p Vestjylland 01-11-2020 60A/2020 Far Canis lupus ~ HWO01  weiterer Sdugetier-DNA Han GW1430m

; 2020 2020 : handen

mulig) nachgewiesen werden
DNA fra ulv (kens- og 4. kvartal 4. kvartal Es konnte eine Mischsequenz
individbestemmelse 2620 2620 Vestjylland 01-11-2020 60B/2020 Far Canis lupus ~ HWO01  weiterer Sdugetier-DNA Han GW1430m
mulig) nachgewiesen werden
DNA fra ulv (kens- og 4. kvartal 4. kvartal Es konnte eine Mischsequenz
individbestemmelse 2620 2'020 Vestjylland 02-11-2020 61/2020 Far Canis lupus HWO01  weiterer Saugetier-DNA Han GW1430m
mulig) nachgewiesen werden
DNA fra ulv (kens- og 4. kvartal 4. kvartal Es konnte eine Mischsequenz Individualisierung aufgrund
individbestemmelse 2'020 2'020 Sgnderjylland 03-11-2020 62A/2020 Far Canis lupus HWO01  weiterer Sdugetier-DNA Hun GW1700f einiger Ausfalle etwas

mulig)
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nachgewiesen werden

unsicher



4. kvartal

DNA fra ulv (kens- og
individbestemmelse gngéartal
ikke mulig)

DNA fra ulv (kens- og
individbestemmelse gbg\éartal
ikke mulig)

DNA ikke fundet 2020
DNA fra ulv (kgns- og 4. kvartal
individbestemmelse p

ikke mulig) 2020

DNA fra hund (ingen vi- 4. kvartal

dere analyse) 2020

DNA fra hund (ingen vi- 4. kvartal

dere analyse) 2020

DNA fra dyr tilhgrende
hundefamilien (neer-
mere analyse ikke mu- 2020
lig)

4. kvartal

DNA fra ulv (kgns- og
individbestemmelse gbg\é‘a”a'
ikke mulig)

DNA ikke fundet 2020
DNA fra ulv (kens- og
individbestemmelse gb;\éartal
ikke mulig)

DNA fra ulv (kgns- og
individbestemmelse gb;\éartal
ikke mulig)

4. kvartal

4. kvartal
2020

4. kvartal
2020

4. kvartal
2020

4. kvartal
2020

4. kvartal
2020

4. kvartal
2020

4. kvartal
2020

4. kvartal
2020

4. kvartal
2020

4. kvartal
2020

4. kvartal
2020

Sgnderjylland

Vestjylland

Sgnderjylland

Senderjylland

Vestjylland

Vestjylland

Vestjylland

Senderjylland

Sgnderjylland

Sgnderjylland

Senderjylland

03-11-2020

04-11-2020

06-11-2020

06-11-2020

13-11-2020

13-11-2020

15-11-2020

21-11-2020

21-11-2020

03-12-2020

03-12-2020

62B/2020 Far

63/2020 Far

64A/2020 Far

64B/2020 Far

UV1099 Pakersel

UV1138 Pakersel

65/2020 Gris

67A/2020 Far

67B/2020 Far

69A/2020 Far

69B/2020 Far

Canis lupus HWO01
Canis lupus ~ HWO1
n.a.

Canis lupus ~ HWO1

Canis familiaris

Canis familiaris

Canis sp.

Canis lupus ~ HWO1
n.a.

Canis lupus HWO01
Canis lupus ~ HWO1

Sequenzqualitat gering; Artbe-
stimmung etwas unsicher; Es
konnte eine Mischsequenz wei-
terer Saugetier-DNA nachgewi-
esen werden; Fuchs kommt in
Frage

Es konnte eine Mischsequenz
weiterer Sdugetier-DNA
nachgewiesen werden

Es konnte eine Mischsequenz

mit Schaf-DNA-Spuren nachge-n.a.

wiesen werden

Canis-specific marker resulted
in a mixed sequence of at least
two haplotypes. None of the in
Germany and Denmark con-
firmed Wolf haplotypes fits the
pattern, thus dog haplotypes
are likely. The general mam-
mal-specific marker resulted in
a Sus scrofa sequence. How-

ever, the used marker is not ca-

pable of discrimination domes-
tic pig and wild boar.

Es konnte eine Mischsequenz
weiterer Sdugetier-DNA
nachgewiesen werden
Mischsequenz, Artbestimmung
nicht méglich; Es konnte wei-

tere Saugetier-DNA nachgewie-

sen werden

Es konnte weitere Saugetier-
DNA nachgewiesen werden

Sequenzqualitat gering; Artbes-
timmung etwas unsicher; Es
konnte weitere Saugetier-DNA
nachgewiesen werden

n.a.

n.a.

n.a.

n.a.

n.a.

n.a.

Individualisierung aufgrund
einiger Ausfalle und Fuch-
skontamination nicht méglich

Individualisierung aufgrund
von Mischprobe und einigen
Ausfallen nicht moglich; mog-
liche Kontamination durch
Fuchs-DNA; GW1430m
kommt in Frage

Probenqualitat fiir Mikrosatel-
litenanalyse nicht
ausreichend

Probenqualitat fir Individual-
isierung nicht ausreichend;
Allele passen zu GW1700f

Probenqualitat fir Individual-
isierung nicht ausreichend

Probenqualitat fir Individual-
isierung nicht ausreichend
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4. kvartal

DNA ikke fundet 2020

DNA fra ulv (kgns- og
individbestemmelse
mulig)

DNA fra ulv (kens- og
individbestemmelse
ikke mulig)

4. kvartal
2020

4. kvartal
2020

DNA fra hund (ingen vi- 4. kvartal
dere analyse) 2020

DNA fra hund (ingen vi- 4. kvartal
dere analyse) 2020

4. kvartal
2020

4. kvartal
2020

4. kvartal
2020

4. kvartal
2020

4. kvartal
2020

Vestjylland

Vestjylland

Vestjylland

Vestjylland

Vestjylland

06-12-2020

09-12-2020

10-12-2020

19-12-2020

19-12-2020

70/2020 Far

71/2020 Far

72/2020 Far

73A/2020 Far

73B/2020 Far

n.a.
HWO01

Canis lupus

Canis lupus HWO01

Canis familiaris

Canis familiaris

Es konnte weitere Saugetier-
DNA nachgewiesen werden

Es konnte weitere Saugetier-
DNA nachgewiesen werden

Han

Es konnten Schaf-DNA-Spuren n.a

nachgewiesen werden

Es konnte eine Mischsequenz
weiterer Sdugetier-DNA
nachgewiesen werden; Es kon-
nten Fuchs-DNA-Spuren
nachgewiesen werden

Es konnte eine Mischsequenz
weiterer Sdugetier-DNA
nachgewiesen werden; Es kon-
nten Fuchs-DNA-Spuren
nachgewiesen werden

GW1430m

n.a.

Probenqualitat fir Individual-
isierung nicht ausreichend
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Bilag 3

Sikre (C1), bekreeftede (C2), sandsynlige (C3a) og mulige (C3b) fund af ulv i Danmark, i 2017-2020, opdelt per ar, social status (enlig strejfulve, enlige revirhasevdende ulve og revirhaevdende par
og kobler) og efter hvorvidt data stammer fra den aktive overvagning (aktivt indsamlede data af NHMAs og DCE-AUs ansatte og frivillige), den passive overvagning (henvendelser fra offentlighe-
den til Ulveatlas.dk) eller fund tilgaet via Naturstyrelsens ulvekonsulenter, saerligt pa baggrund af besigtigelse af angreb pa husdyr.

Aktiv Passiv Spytprover indleveret af Naturstyrelsen I alt
Cc1 C2 C3a C3b Total c1 C2 C3a C3b Total C1 C2 C3b Total

2017 89 7 46 100 242 31 1 8 45 85 17 0 8 25 352
Enlige strejfer 1 0 11 15 4 0 4 9 17 2 0 0 34
Revirhavdende enlige 1 0 2 3 0 0 4 4 0 0 0 7
Revirhaevdende par og kobler 87 7 43 87 224 27 1 4 32 64 15 0 8 23 311
2018 118 17 66 98 299 31 0 17 70 118 27 0 11 38 455
Enlige strejfer 2 1 3 6 14 0 14 50 78 8 0 5 13 97
Revirhaevdende enlige 30 18 28 82 7 0 1 12 20 1 0 2 104
Revirhaevdende par og kobler 86 11 47 67 211 10 0 2 8 20 18 0 5 23 254
2019 313 44 164 191 712 21 4 12 88 125 37 1 8 46 883
Enlige strejfer 19 1 9 14 43 4 0 48 57 0 4 12 112
Revirhavdende enlige 1 3 9 1 14 1 18 30 0 0 0 44
Revirhaevdende par og kobler 293 40 146 176 655 11 3 22 38 29 1 4 34 727
2020 250 93 126 178 647 43 3 27 72 145 50 0 19 69 861
Enlige strejfer 2 0 0 0 2 3 0 4 13 20 9 0 5 14 36
Revirhaevdende enlige 35 19 14 44 112 30 2 17 39 88 18 0 10 28 228
Revirhaevdende par og kobler 213 74 112 134 533 10 1 6 20 37 23 0 4 27 597
| alt 770 161 402 567 1900 126 8 64 275 473 131 1 46 178 2551
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